lezne od rozwoju rynku UE. Zatozeniem udanego wejscia na
ten rynek jest wiec wstepne wyréwnanie warunkéw wspotza-
wodnictwa w krajach dazacych do cztonkostwa.

Doktor Leyding uwaza, ze wtaénie w hodowli i inseminacji
konsekwentne realizowanie zatozen i sposobéw produkciji
daje polskiemu rolnictwu duzg szanse w UE. Waznym jest
jednak stworzenie catego szeregu podstaw, ktére do tej pory
nie do konca zostaly przygotowane. Dotyczy to w szczegdl-
nosci regulacji panstwowych, ktére aktualnie w wielu dziedzi-
nach raczej ograniczajg przedsigbiorstwa niz je wspieraja.
Nastepnie oméwit przepisy sanitarno-weterynaryjne, obowia-
zujace w krajach UE, w zakresie produkcji i obrotu nasieniem
buhajow. Stwierdzit, ze podstawowe znaczenie ma uznawa-
nie zaktadéw produkciji nasienia za spetniajace okreslone wy-
magania oraz nadanie tym zaktadom. odpowiednich licencji.
W zaktadach uznanych obowiazuje stosowanie systematycz-
nej kontroli zdrowia buhajow, majace na celu wychwytywanie
i eliminowanie przypadkoéw wskazujacych na zetknigcie sie
buhajéw z czynnikiem chorobotwérczym. Wymagany jest sta-
ty nadzor nad zdrowiem buhajoéw i higieng produkcji nasienia,
sprawowany przez zatrudnionego w danym zaktadzie, wys-
pecjalizowanego w andrologii, lekarza weterynarii.

W kolejnym referacie prof. Stefan Wierzbowski z IZ w Ba-
licach przedstawit zasady postepowania, ktére warunkuja po-
siadanie buhajéw wolnych od nosicielstwa drobnoustrojow
wywotujacych choroby zakazne i produkcji nasienia nie za-
grazajacego inseminowanym samicom. System Specific Pa-
thogen Free (SPF), co oznacza wolny od swoistych drobno-
ustrojow chorobotworczych, obowigzuje juz powszechnie.
Wytyczne Rady UE w tym zakresie dotycza krajow UE, a Cer-
tified Semen Services (CSS) okreslajg warunki, jakie muszg by¢
spetnione w zaktadach produkujacych nasienie w USA. Choro-
by wirusowe stanowig ciagte zagrozenie, obecnie najwiek-
szym niebezpieczenstwem jest otret (IBR/IPV/IPB) oraz wiru-
sowa biegunka bydta i choroba bton sluzowych (BVD-MD).
Nieoczekiwanie stwierdzono w ostatnich latach w Szwajcarii
i w Polsce kilka przypadkéw choroby metwikowej u buhajow

pozostajgcych po statg kontrola. Budzi to zrozumiaty niepokoj
i koniecznoé¢ szukania zrédet infekcji. Wida¢ wiec, ze zagro-
zenie chorobami zakaznymi stale sie utrzymuje, mimo najda-
lej posunigtych dziatan zapobiegawczych.

Na zakonczenie nalezy sie zastanowi¢, jaki pozytek mogto
wynies¢ z udziatu w konferencji blisko stu uczestnikéw, zgro-
madzonych w Duzej Auli PAU przy ul. Stawkowskiej w Kra-
kowie. Ot6z, po pierwsze mogli by¢ podbudowani stowami
duzego uznania, jakiego nie szczedzit stuzbie inseminacyjnej
prof. Henryk Jasiorowski, ktéry stwierdzit, ze wspotczesne
programy hodowlane i uzyskiwany postep wydajnosci bydta
jest mozliwy tylko dzieki stosowaniu inseminacji i w rosng-
cym zakresie tez dzigki transplantacji zarodkéw. Takie stwier-
dzenie ma szczeg6lng wartos¢, bowiem pochodzi od wybit-
nego specjalisty w zakresie hodowli bydfa i wieloletniego dy-
rektora dziatu produkcji zwierzecej FAO. Réwnie duze uzna-
nie dla wszystkich pracownikow wyrazit prof. Jan Szarek, pre-
zes Polskiego Towarzystwa Zootechnicznego, ktory stwier-
dzit, ze Jubileusz 50-lecia inseminacji w Polsce byt nadzwy-
czaj skromng uroczystoscig, nieporéwnywalng do ogromne-
go wktadu stuzby inseminacyjnej w postep hodowlany bydta
mlecznego i miesnego. Podkreslit rowniez, ze problematyka,
ktorej ta konferencja byta poéwiecona, jest niezmiernie aktu-
alna i wazna dla polskiego rolnictwa.

Zebrani otrzymali takze wnikliwg analize stanu inseminacji
bydta w Polsce, z ktérej wynika, ze tylko rychta prywatyzacja
moze prowadzi¢ do postepu i mozliwosci konkurowania tej
branzy z innymi krajami. W dyskusji zarysowata si¢ wyrazna
roznica pogladow na temat roli inseminatoréw oraz celowos-
ci i zakresu wprowadzenia na rynek krajowy nasienia z za-
granicy. O celowoéci i skali stosowania nasienia importowa-
nego powinny decydowac¢ organizacje hodowlane i zwigzki
hodowcow. Uczestnicy spotkania mieli takze mozliwo$¢ wy-
stuchania informacji o organizacji unasieniania w Wielkiej
Brytanii i w Czechach oraz na temat wymogéw sanitarno-we-
terynaryjnych, obowigzujacych w inseminacji bydta.

| Sympozjum Genetyki
Drobiu

Kazimierz Jaszczak, Barbara Wardecka

IGIHZ PAN w Jastrzebcu

Na XlI Sympozjum Biezacych Probleméw w Genetyce Pta-
kow (AVIAGEN) i Okragtego Stotu Europejskich Hodowcow
Drobiu (EBRT — European Poultry Breeders Roundtable), kt6-
re odbyto sie w 1997 roku w Prochunicach koto Pragi, zdecy-
dowano o pofaczeniu tych dwoch spotkan z posiedzeniem
tzw. Grupy Roboczej 3 (zajmujacej sie genetyka i hodowlg
drobiu) Swiatowego Stowarzyszenia Wiedzy Drobiarskiej
(WSPA) w jedno wspélne sympozjum organizowane co dwa
lata. Postanowiono, ze gtéwnym celem tych spotkan bedzie
prezentacja najnowszych osiggnie¢ z zakresu genetyki dro-
biu i wymiana doswiadczen miedzy hodowcami a pracowni-
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kami naukowymi instytucji badawczych. Pierwsze Sympo-
zjum Genetyki Drobiu odbyto si¢ 6-8 pazdziernika 1999 roku
w Mariensee w Niemczech. Program obejmowat 6 sesji te-
matycznych, w czasie ktérych wygtoszono 16 referatow, oraz
sesje plakatowg, na ktorej zaprezentowano wyniki okoto 40
prac badawczych.

Pierwsza sesja dotyczyta nowych osiggnie¢ w klonowaniu
molekularnym i transgenezie ptakéw. H. Sang z Instytutu
Roslin (Szkocja) oméwita zalety i mozliwosci stosowania o-
becnych technik wprowadzenia obcych genéw do genomu
kury w réznych stanach rozwojowych — od gamety do zarod-
ka w zniesionym jaju. U zwierzat geny moga byc¢ przenoszo-
ne kilkoma drogami. Jedng z czesto stosowanych technik jest
wstrzykiwanie obcego DNA do przedjadrza zaptodnionego ja-
ja. Drugg metodg jest przenoszenie obcego materiatu dzie-
dzicznego przy pomocy wektoréw retrowirusowych. Metoda
ta, cho¢ skuteczna, ma wielu przeciwnikéw i nie bedzie wy-
korzystywana na szersza skale. Trzecia metoda polega na
wykorzystaniu pierwotnych komoérek zarodkowych (ESC),
ktére moga byc¢ transfekowane in vitro i nastepnie wprowa-
dzone do zygoty lub zarodka biorcow. Czwartg drogg, ostat-
nio intensywnie rozwijana, jest zastosowanie technik klono-
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wania, gdzie transgeniczne jgdro utworzone in vitro jest prze-
noszone do jaja pozbawionego jadra. Prowadzone w Instytu-
cie Roslin badania nad transgenezg nakierowane sa gtownie
na poszukiwanie wydajniejszych wektoréw, zwiekszajacych
czestosc integraciji obcych genéw po ich wstrzyknieciu do zy-
goty wyizolowanej krétko po zaptodnieniu. Naukowcy z Ros-
lin uwazaja, ze pierwsze komercyjne ptaki transgeniczne zos-
tang uzyte przede wszystkim do produkciji biatek leczniczych.
Produkcja tych biatek w jajach bytaby znacznie tansza, niz
w przypadku mleka kréow czy innych zwierzat transgenicz-
nych. Nie wiadomo jednak, czy biatka syntetyzowane przez
jajowdd kur transgenicznych beda posttranlacyjnie zmodyfi-
kowane do takiej postaci, jaka wystepuje u ludzi.

W drugim referacie tej sesji J. Rottman z Uniwersytetu
Technicznego z Monachium przedstawit wyniki prac nad o-
trzymywaniem kurczat transgenicznyeh, z uzyciem transfeko-
wanych plemnikow jako wektoréow do przenoszenia obcych
genow. Metoda ta jest tania i tatwo w niej przeprowadzaé
wszystkie manipulacje. Dotychczasowe proby z uzyciem sa-
mego DNA nie byly obiecujace, wiec jako mediatorow uzyto
liposomow, ktore optaszczajgc plazmidowy DNA chronig go
przed degradacjg i utatwiajg jego przejécie przez btone plem-
nika. Plazmidowy DNA, zawierajgcy konstrukcje genowe
HbsAg i Lac Z potaczone z promotorem lekkiego tancucha
miozyny kury, zostat upakowany w liposomach i inkubowany
przez 30 minut z nasieniem kogutéw. Nastepnie kury unasie-
niano otrzymang mieszaning liposomowo-plemnikowg. Po
zaptodnieniu badano zarodki w réznych stadiach rozwojo-
wych na obecnos¢ i ekspresje obcego genu. Przy pomocy tej
prostej metody uzyskiwano okoto 60% ptakéw transgenicz-
nych z jaj zaptodnionych.

W czasie drugiej sesji omowiono zatozenia metodyczne
i przedstawiono pierwsze wyniki badan przeprowadzonych
w ramach finansowanego przez Unig Europejskg projektu
LStrategia i zastosowanie technik molekularnych do oceny
bior6znorodnosci zasobéw genetycznych u drobiu”. W pro-
jekcie tym, zwanym w skrocie AVIANDIV, ktérego gtéwnym
koordynatorem jest S. Weigend z Niemiec, a wspotkoordyna-
torami M. Tixier-Boichard z Francji i J. Hillel z Izraela, wspot-
pracuje osiem laboratoriow z szeéciu krajow Europy. Ponadto
14 innych partneréw z réznych krajéow zostato zaangazowa-
nych do pobierania prébek krwi i zbierania informacji o po-
chodzeniu, prowadzonej selekcji, cechach fenotypowych i u-
trzymaniu 50 réznych ras i populacji kur, w tym naszej rodzi-
mej zielon6zki kuropatwianej ze stada zachowawczego
w Chorzelowie oraz czerwonego kura dzungli, jako przodka
wszystkich ras kur. Celem projektu jest ocena genetycznej
zmiennoéci migdzy i wewnatrz ras, rodow czy wysoko wyse-
lekcjonowanych linii kur. Wyniki badan postuzg do wybrania
zasoboéw genetycznych o unikalnych kombinacjach alleli, wa-
runkujacych wysoki poziom cech przydatnych w hodowli, kté-
re bedg zachowywane. Obecnie w przemystowej hodowli dro-
biu, do produkciji jaj czy migsa brojlerowego, uzywa sie mie-
szancow trzech lub czterech wysoko wyselekcjonowanych li-
nii prarodzicielskich wyprowadzonych z waskiej bazy, tzn. za-
ledwie kilku ras, co bardzo zaweza réznorodnos¢ genetycz-
na. Pozostatym, mniej przydatnym rasom grozi wyginiecie.
Z biologicznego punktu widzenia zachowanie tych unikalnych
zasobow genetycznych jest bardzo wazne, gdyz sa to czesto
rasy odporne na choroby i trudne warunki $rodowiska. Po-
nadto, z historycznego punktu widzenia, liczne lokalne rasy
kur moga stuzy¢ jako $wiadectwo osiagnie¢ wielu pokolen
hodowcow. Potencjalnie najwazniejszymi zasobami gene-
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tycznymi sg populacje najbardziej odlegte wewnatrz gatunku
i wykazujace unikalne allele albo ich kombinacje. Ostatnie
postepy w technologii molekularnej otworzyty nowe mozli-
wosci oceny genetycznej zmiennosci na poziomie DNA. Wy-
soko informatywnymi markerami do tej oceny sg obecnie sze-
roko stosowane sekwencje mikrosatelitarne DNA. Ten rodzaj
markeréw jest nie tylko przydatny w mapowaniu cech ilocio-
wych (QTL), jakimi sg cechy uzyteczne gospodarczo, ale
i w badaniach pochodzenia oraz zaleznoéci genetycznych
wewnatrz i miedzy populacjami.

Pierwsze wyniki badan przeprowadzonych w ramach mig-
dzynarodowego projektu oceny bior6znorodnoéci u kur przed-
stawit prof. J. Hillel z Izraela. Uzyto 22 markery mikrosateli-
tarne DNA do analizy genotypéw 43 ras kur. DNA do analizy
izolowano z wymieszanej krwi 50 ptakow kazdej rasy. Czgs-
tos¢ heterozygot dla 22 markeréw mikrosatelitarnych wynosi-
fa od 26% do 66%, ze Srednig 47%. Liczba alleli na jeden
locus u poszczegolnych ras wahata sie od 3 do 23, ze Srednig
10,1. Srednia czestosé heterozygot dla poszczegélnych mar-
keréow wynosita 18% u najmniej polimorficznej rasy Padova,
a 61% u najbardziej polimorficznego czerwonego kura dzun-
gli. Na podstawie polimorfizmu uzytych markeréw opracowa-
no ogolny obraz bior6znorodnosci. Genetyczne pokrewien-
stwo miedzy badanymi rasami réznito sie znacznie od ocze-
kiwanego, wynikajacego z pochodzenia i podobienstwa cech
fenotypowych.

M. Tuisula-Haawisto z Finlandii przedstawita rezultaty ba-
dan nad mapowaniem genéw cech iloéciowych (QTL) odpo-
wiedzialnych za produkcje i jako$¢ jaj. Populacje do mapo-
wania stanowita krzyzoéwka dwéch ras kur niesnych — rhode
island red i biaty leghorn. W catej trzypokoleniowej populacji
przeprowadzono analize genotypéw przy uzyciu markerow
mikrosatelitarnych. Skonstruowano genetyczng mape marke-
rowa zawierajacg 13 grup autosomalnych sprzezen i grupe
sprzezeniowg chromosomu Z. Zmapowano okoto 2/3 genomu
kury. Analiza sprzezen pomiedzy genotypowanymi markera-
mi mikrosatelitarnymi pozwolita na ustalenie, przy 1% pozio-
mie istotnosci, 9 regionéw QTL zwigzanych z jakoécig i pro-
dukcjg jaj, masg ciata oraz dojrzato$cig ptciowa.

Na sympozjum zaprezentowano takze wyniki badan pro-
wadzonych w IGIHZ PAN w Jastrzebcu, gdzie realizowany
jest projekt mapowania genomu kury. W populacji specjalnie
wyprowadzonej do mapowania przeprowadzono analizy ge-
notypéw za pomoca 21 markeréw mikrosatelitarnych. Wszy-
stkie badane loci sg polimorficzne, liczba alleli waha sie od 2
do 5 w locus. Zaobserwowano 16 mikrosatelitow informatyw-
nych dla rasy zielononézka kuropatwiana i 10 dla rasy rhode
island red. Obserwowana heterozygotycznos¢ waha si¢ od
0,49 do 0,77 w locus. Wykorzystujac program CRIMAP obli-
czono sprzezenia i kolejnos¢ migdzy badanymi mikrosatelita-
mi. W przypadku 14 sekwencji mikrosatelitarnych stwierdzo-
no roznice miedzy osobnikami posiadajacymi oba allele od
rasy zielononézka kuroparwiana, oba allele od rasy rhode
island red oraz osobnikami o genotypie mieszanym (po jed-
nym allelu pochodzacym od kazdej z ras). Ostatecznym ce-
lem bedzie identyfikacja polimorficznych miejsc sprzezonych
z badanymi cechami uzytkowosci nie$nej i wykorzystanie ich
jako markeréw w programach hodowlanych.

Europejskie projekty mapowania genomu zwierzat skupia-
ja sie gtéwnie na poszukiwaniu genéw cech ilosciowych
(QTL). G. Albers z Holandii przedstawit perspektywy ich za-
stosowania w programach hodowlanych. Wspétczesne bada-
nia molekularne na zwierzetach hodowlanych dostarczajg
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wiele informacji o domniemanej lokalizacji i efektach genow
gtéwnych. Pozycja genu czy markeru genu na mapie jest
zawsze tylko pozycjg przyblizong i moze si¢ okazac, ze be-
dzie ona nieco inna w réznych populacjach. Oznacza to, ze
kazde wykorzystanie markeréw genetycznych w selekcji mu-
si by¢ poprzedzone stwierdzeniem sprzezehn miedzy marke-
rem a odpowiednim locus wewnatrz kazdej rodziny, co bar-
dzo podraza koszty zastosowania. Selekcja wspomagana
markerami (MAS) moze by¢ uzupetnieniem tradycyjnych
programéw hodowlanych. Jest szczegolnie przydatna w se-
lekcji zwierzat we wczesnym okresie zycia i dla cech, ktore
nie mogg by¢ mierzone u rodzicéw, np. cech odpornoéci czy
jakosci tuszy. Ponadto markery moga by¢ bardzo uzyteczne
do wykluczania niepozadanych genéw oraz identyfikacji ge-
néw nowo wprowadzonych do populacji, tzw. introgresji. Wy-
krycie znaczacego QTL nie jest gotowym narzedziem selekcji
do wykorzystania w programie hodowlanym. Wykorzystanie
to wigze sie jeszcze z duzym kosztem przetestowania wybra-
nych do hodowli zwierzat (pobranie prob, analiza fenotypu,
genotypu, oszacowanie sprzezenia miedzy markerem a ge-
nem). Autor przewiduje, ze w przysztosci MAS nie bedzie sto-
sowany na duzg skale w programach hodowlanych. Raczej
oczekuje sig, ze markery beda pierwszym stopniem w poszu-
kiwaniu konkretnych genéw powodujgcych pozadany efekt,
a bezposrednia selekcja na takie geny bedzie zasadniczag
czescig przysztych programéw hodowlanych.

M. Schwerin z Dummerstorfu (Niemcy) przedstawit meto-
de mikrodysekcji chromosomoéw, uzywang do tworzenia ma-
py fizycznej wysyconej markerami i sekwencjami ulegajgcymi
ekspresji (EST). Metoda polega na mikrodysekcji pojedyn-
czego chromosomowego fragmentu, jego amplifikacji i two-
rzeniu markerow DNA oraz sekwencji ulegajacych ekspresji
(EST), ktore sg dla niego specyficzne.

W czasie ses;ji ,Interakcja genotyp x srodowisko” A. Caha-
ner z Rehovot (lzrael) przedstawit wyniki kilkunastu doswiad-
czen dotyczacych badan interakcji miedzy pojedynczymi ge-
nami, poligenami, genotypami a srodowiskiem oraz ich imp-
likacje w hodowli i produkcji kur brojlerowych. Badania za-
chowania sie poszczegolnych genotypéw w réznych warun-
kach srodowiskowych, np. w niskich i wysokich temperatu-
rach otoczenia, majg duze znaczenie w hodowli brojlerow.
Identyfikacja sekwencji DNA genow gtownych czy QTL odpo-
wiedzialnych za adaptacje do specyficznych warunkéw $ro-
dowiskowych lub markeréw sprzezonych do tych loci moze
by¢é wykorzystana w selekcji wspomaganej markerami
(MAS). Jednak interakcja genotyp x srodowisko moze kolido-
wac z wykorzystaniem takich loci, poniewaz te, ktére sg i-
dentyfikowane w danym $rodowisku mogg nie by¢ znajdowane
w innym, na skutek braku lub zmian w ekspresji. Dlatego tez
programy hodowlane, wykorzystujace zaawansowane badania
genetyczne i nowoczesne technologie hodowlane, muszg zaw-
sze uwzgledniac¢ efekt interakcji genotyp x srodowisko.

W sesji plakatowej wiekszos¢ prezentowanych prac doty-
czyta wykorzystania sekwencji mikrosatelitarnych jako mar-
kerow w mapowaniu cech uzytkowych u kur typu miesnego
i nieSnego oraz w analizie genetycznej stad zachowawczych.
Zespot badawczy Instytutu Roslin w Szkocji, za pomocg a-
nalizy sprzezen i specyficznego markeru genu enzynu aro-
matazy, ktoéry to enzym katalizuje ostatni etap biosyntezy hor-
monow steroidowych, wykazat, ze gen ten znajduje sie nie
na pierwszym chromosomie — jak do tej pory uwazano —
a w grupie sprzezeniowe]j przypisanej do jednego z mikro-
chromosomow.

Zesp6t badawczy z Rehovot, analizujac 20 cech uzytko-
wych i 150 sekwencji mikrosatelitarnych DNA w wielopokole-
niowej populaciji referencyjnej kur brojlerowych stwierdzit, ze
30 z analizowanej liczby markeréow miato istotny zwigzek
z cechami uzytkowymi. Na tej podstawie opracowano pro-
gram hodowlany oparty na selekcji wspomaganej markerami
(MAS).

Naukowcy z Wageningen (Holandia) przedstawili dwa
podejscia do mapowania gendw kontrolujacych jedng z czgs-
to wystepujacych cech zachowania sig¢ u kur, a mianowicie
wydziobywania piér. W pierwszym przeprowadzono analize
sprzezen wysokopolimorficznych markeréow DNA z cechami
fenotypowymi i parametrami fizjologicznymi w pokoleniu F2 —
z krzyzéwki miedzy liniami z wysokim i niskim stopniem
sktonnoséci do wydziobywania piér. Ponadto, przy uzyciu ludz-
kich gendw receptoréw glikortykoidowych (GR) i mineralokor-
tykoidowych (MR), przeszukano biblioteki komplementarnego
DNA z mbézgu kurczat. Dane te postuzyty do analizy QTL i i-
dentyfikacji markerow sprzezonych z genami kontrolujacymi
wydziobywanie pior.

K. Irgang i wsp. z Uniwersytetu Humbolta w Berlinie osza-
cowali dwukrotnie w ciggu kilku lat inbred w stadzie zamknie-
tym kur rasy new hampshire metoda tradycyjng (wspotczyn-
nika inbredu wg wzoru Wrighta) i analiza molekularng. Uzyto
20 sekwencji mikrosatelitarnych DNA jako loci markerowych,
w tym 6 znajdujgcych sie w genach. Spodziewany wzrost in-
bredu szacowany za pomocg wspoétczynnika inbredu byt niz-
szy niz inbred zrealizowny, czyli okreslony przy udziale mar-
keréw molekularnych. Ponadto, w odréznieniu od pozosta-
tych, 14 markeréw znajdujacych sie w regionach niekoduja-
cych wykazato wzrost homozygotycznoéci, a 6 mikrosatelitow
zlokalizowanych w genach ujawnito $redni wzrost heterozy-
gotycznoséci. Wskazywatoby to na rézne zachowanie sig ko-
dujacych i niekodujacych regionéw, gdy wzrasta inbred.

Szerokie badania nad poszukiwaniem loci endogennych
wiruséw majacych zwigzek z indukowaniem nowotworu wiru-
sem migsaka Rousa u kur rodu B19 rasy biaty leghorn prze-
prowadzit zespét z Jouy-en-Josas (Francja). Trzy loci wiru-
séw endogennych zostaly zidentyfikowane, a obecnosc jed-
nego z nich — ALVE1 — wyraznie wskazuje na korelacje z roz-
wojem nowotworu. Krzyzownie testowe migdzy kurami maja-
cymi locus ALVE1 a tymi, ktdére byly bez sekwencji endogen-
nych retrowirusow potwierdzity zwigzek ALVE1 z indukcja no-
wotworu. Jednakze stwierdzono réwniez rozw6j migsaka
u niektorych kur z brakiem locus ALVE1. Te dane sugeruja,
ze ALVE1 moze nie by¢ bezposrednio odpowiedzialny za roz-
woj nowotworu, ale moze byé markerem sprzezonym z locus
odpowiedzialnym za ten fenotyp.

Naukowcy z IGIHZ PAN w Jastrzebcu, oprécz wynikow
prac nad mapowaniem genomu kury, przedstawili dwa inne
doniesienia dotyczgce nieprawidtowosci chromosomowych
u zarodkéw kur selekcjonowanych rozbieznie na wystepowa-
nie wad szkieletowych i genetycznej analizy réznych ras gesi
przy uzyciu techniki DNA fingerprinting. Pozostate doniesie-
nia dotyczyty roznych zagadnien zwigzanych bezposrednio
z hodowlg kur.

W przegladzie referatow i doniesien prezentowanych na
sympozjum ograniczono sie do przedstawienia najwazniej-
szych, prezentujgcych nowe tendencje w genetyce drobiu,
szczegolnie z zakresu genetyki molekularnej.

Nastepne, Il Sympozjum Genetyki Drobiu odbedzie sie w
2001 roku w Budapeszcie.



