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Wiarygodnos¢ selekcji genomowej w doskonaleniu bydta mleczne-
go w ogromnym stopniu zalezy od liczby buhajéw ocenionych na
podstawie potomstwa. Liczba ta sktada sie na baze danych zawie-
rajgcych genotypy tych buhajéw. Dlatego poszczegdlne kraje taczg
swoje bazy genotypéw buhajow, aby byty one jak najwieksze.

Po dwoch stronach Oceanu Atlantyckiego, w Europie i w Sta-
nach Zjednoczonych, dyskusje o tgczeniu krajowych baz genoty-
pow buhajéw przybraty juz realne ksztatty. W Europie swoje bazy
potaczyty: Holandia, Francja, Niemcy i wspolng baze kraje skandy-
nawskie — Dania, Szwecja i Finlandia. Kraje te utworzyty w roku
2009 konsorcjum pod nazwg EuroGenomics. Dwa lata pdzniej do
tej organizaciji przystgpita Hiszpania.

EuroGenomics dysponuje najwiekszg na $wiecie bazg genoty-
pow ponad 20 000 buhajéw, pozwalajagcg na obliczenie wartosci
hodowlanej buhajow i jatéwek dla ponad 30 cech z doktadnoscig
ponad 70% dla cech produkcyjnych i pokrojowych oraz ponad 60%
— dla cech funkcjonalnych. Doktadnos¢ ta jest rowna uzyskiwanej
przy ocenie wartosci hodowlanej buhajow na podstawie 40 coérek i
przewyzsza znacznie dotychczasowg doktadnosé oceny wartosci
hodowlanej materiatu zenskiego. W ramach EuroGenomics rozwija
sie takze wspotpraca naukowa, umozliwiajgca wypracowanie no-
wych metod doskonalenia genetycznego bydta mlecznego.
Genomika Polska
W Polsce prace nad opracowaniem selekcji genomowej w hodow-
li bydta mlecznego rozpoczeto w konsorcjum MASIinBULL. Wiodg-
cg role odgrywata w nim Stacja Hodowli i Unasieniania Zwierzat w
Bydgoszczy, wspotpracujgca z Matopolskim Centrum Biotechniki
w Krasnem, profesorem Stanistawem Kaminskim z Uniwersytetu
Warminsko-Mazurskiego w Olsztynie i profesor Joanng Szyda z
Uniwersytetu Przyrodniczego we Wroctawiu oraz z Instytutem
Zootechniki w Balicach. System obliczania przez polskie konsor-
cjum genomowej wartosci hodowlanej buhajéw za
pomocg chipa 54k otrzymat pozytywng ocene In-
terbull w sierpniu 2010 roku. Nasz kraj wszedt w
ten sposob do waskiej grupy krajow dysponujg-

Tak utworzone konsorcjum Genomika Polska stato sie 26
pazdziernika 2012 r. cztonkiem europejskiego konsorcjum Euro-
Genomics.

Problemy do rozwigzania

W roku 2012 zakonczyto sie budowanie struktury organizacyjnej
Genomiki Polskiej i przyjecie Polski do grupy krajéw przodujgcych
w hodowli bydta mlecznego w Europie i na $wiecie. To na pewno
punkt pozytywny. Ale teraz dopiero rozpoczyna si¢ ciezka praca,
by w szybkim tempie zaczg¢ wdrazac technologie genomowg do
polskiej hodowli i jak najszybciej nadrobi¢ czas stracony dla poste-
pu hodowlanego. W tych dziataniach mozna wyréznic trzy obszary
problemowe.

Po pierwsze, nalezy wystgpi¢ ponownie do Ministerstwa Rol-
nictwa i Rozwoju Wsi o zmiane ustawy hodowlanej, w celu umozli-
wienia wykorzystywania buhajow majacych tylko genomowa oce-
ne wartosci hodowlanej. Jest to juz od 2 lat stosowane w innych
krajach.

Po drugie, nalezy opracowac wspdlnie ze spétkami inseminacyj-
nymi nowe programy hodowlane, wykorzystujgce selekcje geno-
mowg. Polskie organizacje prowadzgce programy selekcji buhajow
czeka prawdziwa rewolucja, o czym przekonujg doswiadczenia z
ostatnich trzech lat w innych krajach Europy Zachodnie;j.

Po trzecie, nalezy zaczg¢ szeroki program genotypowania ma-
teriatu zenskiego, ktory z jednej strony pozwoli na optymalizacje
wyboru matek buhajéw, a z drugiej — na optymalizacje zarzadzania
stadem pod wzgledem selekcji materiatu zenskiego i doboru buha-
jow do kojarzen. Konieczne jest w tym wypadku finansowe wspar-
cie panstwa w ramach funduszu postepu biologicznego, podobne
do tego, z jakiego korzystali hodowcy w wielu réznych krajach Eu-
ropy Zachodniej. W tym miejscu trzeba podkresli¢, ze genomika
rewolucjonizuje $ciezke zenska w kreowaniu postepu hodowlane-
go, gdyz doktadnos¢ oceny materiatu zenskiego jest taka sama jak
materiatu meskiego.

Przystgpienie naszego kraju do europejskiego konsorcjum Eu-
roGenomics powinno stac sie dla polskich organizacji hodowlanych
podobnym bodzcem, jak organizacja w Polsce EURO 2012 w pitce
noznej. Jak najszybciej trzeba przekaza¢ hodowcom technologie
genomowa, W celu jej praktycznego wykorzystania. Nie mozna tra-
ci¢ wiecej czasu, jezeli polska hodowla nie chce stac sie wytgcznie
producentem mleka, lecz réwniez by¢ uczestnikiem globalnego po-
stepu w hodowli bydta mlecznego.

cych tg technologig. Ale doktadnos¢ tej oceny wy-
nosita tylko okoto 50%, gdyz polska baza liczyta
mniej niz 2000 buhajow. Byto to program, ktérego
wykorzystanie w praktyce hodowlanej byto stosun-
kowo mate, w poréwnaniu z krajami stosujgcymi
selekcje genomowg w Europie Zachodniej, USA
czy Kanadzie.

Ocena tej sytuacji sktonita Polskg Federacje Ho-
dowcéw Bydta i Producentéw Mleka do zapropono-
wania, aby przeksztatci¢ konsorcjum MASInBULL
w organizacje krajowg, do ktérej dotgczytaby PFH-
BiPM, reprezentujgca hodowcéw zainteresowa-
nych genotypowaniem materiatu zenskiego, oraz
pozostate spotki inseminacyjne, czyli WCHIRZ w
Tulcach i MCHIRZ w towiczu. Tak przeksztatcone
konsorcjum nazwano Genomika Polska, w ktérym :
Polska Federacja Hodowcéw Bydta i Producentow jedn. 3
Mieka petni role wiodgcg w Komitecie Sterujgcym,
a Instytut Zootechniki w Balicach — w Platformie
Technologicznej (patrz schemat).
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Rys. Struktura organizacyjna Centrum Naukowo-Przemystowego ,,Genomika Polska”



