Jak stoi genomika polska?
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Duzo sie pisze w specjalistycznej prasie dotyczacej ho-
dowli bydta mlecznego na temat genomiki i jej wykorzysta-
nia przez hodowcoéw w Polsce, Europie i na swiecie. W
Polsce, po duzych ,walkach” toczonych przez PFHBIPM,
pierwsze buhaje genomiczne weszty na rynek po wycenie
miedzynarodowej Interbull w sierpniu 2014 roku. Byto to o
3 lata pdzniej niz ich konkurenci w czotowych krajach Eu-
ropy i Ameryki. Po prawie 1,5 roku uzytkowania buhajow
genomowych przez polskich hodowcow warto przedstawi¢
sytuacje polskiej genomiki w poréwnaniu z innymi krajami.

BUHAJE GENOMOWE ZDECYDOWANIE LEPSZE

Od pierwszej wyceny oficjalnej w sierpniu 2014 roku do
ostatniej z grudnia 2015 buhaje genomowe pokazujg duzg
przewage sredniej wartosci hodowlanej (WH) w stosunku
do buhajoéw tradycyjnych. Przewaga ta dotyczy zaréwno
indeksu PF, jak réwniez indekséw produkcji, pokroju, ko-
morek somatycznych i dtugowiecznosci. Tylko jesli chodzi
o ptodnosé, buhaje tradycyjne majg matg przewage w sto-
sunku do buhajéw genomowych. Przewaga ta, biorgc pod
uwage gtéwny indeks selekcyjny w Polsce, tzn. indeks PF,
wynosi 15, 16 i 17 jednostek indeksu, w zaleznosci od daty
wyceny samcow. Taka sama sytuacja jest w innych krajach
europejskich, takich jak Niemcy, Francja czy Holandia.

POLSKIE BUHAJE GENOMICZNE

Porownanie wartosci hodowlanej (WH) polskich buhajow
genomowych zostato zrealizowane po wycenie sierpnio-
wej 2015 (,Przeglad Hodowlany” nr 6/2015). Srednia WH
polskich buhajéw — 122 jednostki PF, jest nieznacznie niz-

sza od $redniej WH buhajow genomowych wystanych
przez inne kraje europejskie do Interbull. Rdznica ta wy-
nosi 4 jednostki PF, czyli 3,3% (rys.). Sytuacja jest bar-
dziej niekorzystna, gdy chodzi o poréwnanie ewolucji WH
ostatnich rocznikéw (2010-2014) polskich buhajéw geno-
mowych z ewolucjg ich europejskich rowiesnikéw. Przez
te lata $redni indeks PF polskich buhajow wzrést o 9 jed-
nostek, a w tym samym czasie europejskie samce po-
wiekszyty swojg WH o 17 jednostek indeksu PF. Wydaje
sie, ze przewaga ta jest zwigzana z szybszym wykorzy-
staniem genomowych ojcéw na buhaje, jak rowniez duzo
wiekszym udziatem transferu zarodkéw w czotowych pro-
gramach europejskich.

ILE GENOTYPUJEMY SAMIC | SAMCOW W POLSCE

Jezeli wezmiemy pod uwage baze buhajéw zgenotypo-
wanych w Interbullu, to polska baza liczy tam 680 buha-
jéw. Francja, Niemcy czy Holandia zgenotypowaty po
okoto 1500 buhajow, czyli 2,5 razy wiecej niz my. Z dru-
giej strony, warto przytoczy¢ wtoskie dane. Hodowla wto-
ska zgenotypowata tylko 611 buhajow rasy HF, ale trzeba
tez zauwazyc¢, ze jej populacja jest 2 razy mniejsza od
polskiej.

Liczba buhajow genotypowanych rocznie przez pod-
mioty zajmujgce sie ich selekcjg jest parametrem bardzo
waznym jesli chodzi o postep hodowlany, okreslany tzw.
Sciezkg samcow. Genotypujgc duzg ilos¢ buhajow, mamy
mozliwos¢ lepszego wyboru i zwiekszamy ostros¢ se-
lekcji. Biorgc pod uwage fakt, ze koszt wyceny genoty-
powej nie ma poréwnania z kosztem wyceny na podsta-
wie potomstwa, jest wiec duza mozliwos¢ zwiekszenia tej
liczby. Polskie podmioty prowadzgce programy selekciji
powinny wzig¢ to jak najszybciej pod uwage.

Jesli chodzi o samice, to w 2015 roku zgenotypowano
niewiele ponad 4000 jatowek, co stanowi matg ilos¢ w po-
réwnaniu z krajami cytowanymi powyzej, ale pokazato row-
niez otwarcie polskich hodowcéw na te nowg technologie.

Niemcy w roku 2014 zgenotypowali ponad 47 000 sam-
céw i samic, a kraje wchodzace w sktad Eurogenomics (w
tym Genomika Polska) ponad 130 000. W krajach Europy
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Zachodniej — Francji, Holandii i Danii, genotypowanie sa-
mic nie stuzy tylko do wyboru matek na buhaje, ale coraz
bardziej jest narzedziem w optymalnym zarzgdzaniu re-
montem stada.

PFHBIiPM otworzyta nowoczesne laboratorium genoty-
powania w Parzniewie i robi wszystko, zeby zwiekszy¢
liczbe genotypowanych samic w gospodarstwach majg-
cych dobry materiat genetyczny.

Podane liczby pokazujg, ze powinnismy w Polsce
stworzy¢, z pomocg finansowa panstwa — mamy przeciez
fundusz dla postepu biologicznego — specjalny program
rozwoju genotypowania zaréwno samcow, jak i samic.
Jest to naprawde konieczne, zeby nadrobi¢ nasze
opoOznienie w tej dziedzinie i w ten sposéb przyspieszy¢
postep hodowlany.

SYTUACJA WYCENY WARTOSCI HODOWLANEJ W
POLSCE

Trzeba przyzna¢, ze wycena WH na podstawie genotypu
poszta na Swiecie do przodu z duzg szybkoscig. Dotyczy
to zaréwno samej metodologii wyceny, jak i ilosci cech wy-
cenianych. To ostatnie zagadnienie jest olbrzymim wy-
zwaniem dla polskiej hodowli, zeby zosta¢ w europejskiej
czotébwce postepu hodowlanego. Jezeli w najblizszym
czasie nie powiekszymy ilosci nowych cech, na podstawie
ktérych bedziemy oblicza¢ WH, polskie buhaje nie bedg
konkurencyjne w stosunku do buhajéw zagranicznych.

Jesli chodzi o samg wycene, to polscy hodowcy otrzy-
mujg jej wyniki z duzo mniejszg czestotliwoscia, bo w wiek-
szosci liczgeych sie pod wzgledem hodowli krajow jest ona
realizowana co miesigc, a w Polsce co 2 miesigce.

Do tej pory réowniez przekazana w listopadzie 2014
roku przez Eurogenomics baza danych zgenotypowa-
nych 25 000 buhajéw nie zostata wzieta pod uwage w
obliczeniach WH polskich buhajéw, realizowanej przez
Instytut Zootechniki PIB w Balicach. Polska baza referen-
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cyjna, liczgca ponad 3000 buhajéw, jest duzo mniejsza,
co wptywa ujemnie na precyzje polskich indeksow.

POLSCY HODOWCY POSZLI ODWAZNIE Z WYKO-
RZYSTANIEM BUHAJOW GENOMOWYCH

O ile polskie ustawodawstwo utrudnito szybkie udostep-
nienie buhajéw genomowych do rozrodu, o tyle polscy
hodowcy odwaznie zaczeli uzytkowac te buhaje w swoich
stadach. Analiza pierwszych zabiegdéw inseminacyjnych
w pierwszym potroczu 2015 wskazuje, ze 24% samic zo-
stato juz pokrytych nasieniem buhajéw genomowanych, a
w gospodarstwach majgcych ponad 150 kréw udziat ten
wynosi 31%.

Jedna czwarta samic pokryta nasieniem buhajéw bez
znanych cérek pokazata, ze polscy hodowcy, tak jak ich
Federacja, byli od poczatku otwarci na wykorzystanie tej
technologii. Nie trzeba traci¢ czasu, bo hodowcy w innych
krajach europejskich czy w krajach Ameryki Pétnocnej
wykorzystujg nasienie tych buhajow w 50% lub wiecej,
jesli chodzi o inseminowane samice.

POLSKA GENOMIKA MUSI WLACZYC ,TURBO”

Nowa technologia genomiczna, ktéra rewolucjonizuje ho-
dowle bydta mlecznego na catym Swiecie, po 50 latach
uzytkowania selekcji na podstawie potomstwa weszta z
pewnym opdznieniem do hodowli polskiej. Nie mamy wiec
czasu do stracenia i powinnismy jak najszybciej:

— powiekszy¢ liczbe genotypowanych samic i samcéw,

— powiekszy¢ ilos¢ wycenianych cech na podstawie
genomu,

— zoptymalizowa¢ wycene WH.
Tylko realizujgc te cele, polskie programy hodowlane
bedg mogty rywalizowaé z ich europejskimi konkurenta-
mi. Przyszto$¢ polskiej hodowli bedzie zalezata w duzej
mierze od wynikow tego programu.
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Kraj pochodzenia buhajéw

*Dania, Finlandia, Szwecja; **Nowa Zelandia i Australia

Rys. Srednie indeksy gPF buhajéw objetych oceng GMACE, wedtug kraju pochodzenia
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